Resolucion Consgjo Directivo

Numero: RESCD-2024-1354-E-UBA-DCT#FCEN

CIUDAD DE BUENOS AIRES
Miércoles 28 de Agosto de 2024

Referencia: EX-2024-03914547- -UBA-DMESA#FCEN - POSTGRADO - Sesion
26/08/2024

VISTO:

La nota presentada por la Direccién del Departamento de Computacion,
mediante la cual elevalainformacion del curso de posgrado Abordaje Computacional de
laBiologia Estructural de Proteinas - VISIT2024 para el afio 2024,

CONSIDERANDO:
lo actuado por la Comision de Doctorado,
lo actuado por este Cuerpo en lasesion realizada €l dia 26 de agosto de 2024,

en uso de las atribuciones que le confiere el Articulo 113° del Estatuto
Universitario,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD



DE CIENCIASEXACTASY NATURALES

RESUELVE:

ARTICULO 1°: Aprobar € nuevo curso de posgrado Abor daje Computacional dela
Biologia Estructural de Proteinas - VISI T2024 de 24 horas de duracion, que sera
dictado por €l Dr. Carlos Alberto Brizuela Rodriguez, con la colaboracién del Dr.
Ricardo Rodriguez.

ARTICULO 2°: Aprobar € programadel curso de posgrado Abor daje Computacional
delaBiologia Estructural de Proteinas- VISI T2024 que como anexo forma parte de
la presente Resolucion, para su dictado en €l tercer bimestre de 2024.

ARTICUL O 3°: Aprobar un puntaje méximo de un (1) punto parala Carrera del
Doctorado.

ARTICULO 4°: Establecer un arancel de CATEGORIA BAJA, estableciendo que
dicho arancel estara sujeto alos descuentos y exenciones estipulados mediante la
Resolucién CD N.° 1072/19. Disponer que los fondos recaudados ingresen en la cuenta
presupuestaria habilitada paratal fin, y sean utilizados de acuerdo ala Resolucion
072/03

ARTICUL O 5°: Disponer que, de no mediar modificaciones en e programa, la carga
horariay el arancel, el presente Curso de Posgrado tendré una vigencia de cinco (5) afios
apartir de lafecha de la presente Resolucién.

ARTICUL O 6° Comuniquese atodos |os Departamentos Docentes, ala Direccion de
Estudiantes y Graduados, ala Bibliotecade laFCEyN y ala Secretaria de Posgrado con
copiadel programaincluida. Cumplido, pase COMPUTACION#FCEN vy resérvese.



ANEXO

PROGRAMA

Familiarizar a participante con distintos problemas computacionales que tienen su
origen en biologia estructural de proteinas, asi como proporcionarle las herramientas
fundamentales para el andlisisy disefio de algoritmos para resolverlos.

Desarrollar habilidades para la re-ingenieria de algoritmos de acceso libre para manejar
y procesar datos provenientes de experimentos relacionados a la estructura de proteinas.

Temario:

1. Introduccion (3hs)

Genotipo y fenotipo, ADN, ARN y proteinas

Algoritmos para la busgueda de secuencias en bases de datos
Eventos rel evantes en biologia estructural

Andlisisde proteinas y protedmica (3hs)

Base de datos de proteinas

Estructura de los aminoécidos y las proteinas
Patrones en proteinas

Propiedades fisicas de | as proteinas

Técnicas experimental es paraidentificar proteinas
Prediccion de estructura de proteinas (9hs)

Plegamiento y prediccién de estructura en proteinas
Empaquetamiento de la cadena lateral

Modelado por homologia

Modelado por enhebrado

Modelado de primeros principios

Modelado basado en aprendizaje de maquina
AlphaFold2, ESMfold, Rosetta Fold, HelixFold
Disefio Computacional de Proteinas (9hs)

Definiciones del problema
Disefio con columnavertebral fija
Disefio basado en aprendizaje automatico



 Algoritmosy métodos para laidentificacion y disefio de péptidos bioactivos
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» Revistas como PLOS Computational Biology, Briefings Bioinformatics,
Bioinformatics, Journal of Chemical Information and Modeling, Nucleid Acids
Research, entre otras.

» Cursos en linea como los del MITOPENCOURSEWARE: HST.506J Foundations
of Computational and Systems Biology, Spring 2014
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